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Macrophomina phaseolina

* Hongo del suelo

* Infecta a la mayoria de los cultivos

* Causa pudricion de raices y tallos




Macrophomina phaseolina

* Varios estudios en el campo

* Pocos estudios sobre el mecanismo de la
interaccion planta-Macrophomina phaseolina

éPor qué una variedad
es mas resistente?

éComo el patdogeno logra
infectar a la planta?

Estrategias para controlar la enfermedad



Infeccion de soja con M. phaseolina

| 4 varledades de soja

2 alslados del hongo




Infeccion de soja con M. phaseolina
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Verificacion de la Resistencia/susceptibilidad de las variedades en el laboratorio

Identificacidon de aislado del hongo mas agresivo y menos agresivo

Analisis de expresion de genes
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Cambios en el nivel de expresion de los genes
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Analisis de la expresion de genes de las vias de

fitohormonas
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Colecta de las muestras a los 1, 3 y 6 dias post-inoculacion
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Expresion de genes de defensa de la soja
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Las variedades resistentes responden mas rapido al ataque del hongo



Busqueda de genes implicados en la
virulencia del hongo

Cutin monomers
trigger expression
of cutinase gene

Degradacion de la pared
celular de la planta

Induccion de necrosis

Modulacién de la
defensa de la planta



Extraccion de ARN

» Colecta: 2 dpiy 4 dpi

= Zona infectada de la raiz

Avance de infeccién a los 4 dpi
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Expresion de genes necesarios para
degradar la pared de las plantas
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Expresion de genes inductoras necrosis y
moduladores de la defensa vegetal
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Mayor expresion de los genes en el aislado mas agresivo



Conclusion

* |dentificacion de posibles mecanismos de: la
defensa de la planta y la infeccion del hongo

e |dentificar los genes que contribuyen a la
resistencia de |la planta contra el hongo

* |dentificar y verificar los genes que contribuyen a la
virulencia del hongo



Agradecimientos

Integrantes del grupo:
Biog. Miguel Lépez, MSc.
Biog. Belén Ortiz

Biog. Belén Gaete Humada

Colaboradores:

Dr. Mohan Kohli (CAPECO)

Dr. Alberto Paccanaro (Royal Holloway-UL)
Dr. Juan Caceres (Royal Holloway-UL)
Estudiantes: Santiago Noto (UCA)

Hernan Larrea Wilfrido Inchaustti (UCA)

Grecia Melgarejo
Camila Cabrera

Egresados:

Bioq. Adriana Orrego, MSc.
Biog. Cecilia Gavilan, MSc.

Bioq. Alan Gonzalez

Bioq. Sara Amarilla

Ing. Agr. Enzo Unzain (FCA-UNA)
Bioq. Ana Paredes

Bioq. Larissa Recalde

Bioqg. Anibal Arévalos

Bioqg. Jennifer Galeano

Ing. Agr. Abhigail Fines (FCA-UNA)
Bioq. Natalia Alvarenga




